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手动输入包含所有 信号的单个 范围。



手动输入包含所有 信号的单个 范围。











各个碎片序列（ 、 和 ）必须单独列出。





▪

▪

▪

手动输入包含所有目标蛋白信号的单个 范围。





▪

▪

▪

▪

▪

▪

手动输入所有 范围，以检测所有样本的共有峰并进行有意义
的相对定量。





sciex.com/trademarks

